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Un programme R&D pour les filiéres laitiéres de demain PhenOF I n

Un programme national francais de détection de QTL et/ou genes majeurs
affectant la composition fine du lait des ruminants laitiers

M. BROCHARD (1) et les membres du Comité de Pilotage (2).
(1) Institut de I'Elevage, (2) CNIEL, INRA, UNCEIA, FCL, CNBL, ACTILAIT et Lilano

Composition fine dufiait: enjetx pPoIfes gleveurs et fili eres de demain

Le lait est un produit complexe dont les composants fins, acides gras et proteines, pris individuellement peuvent avoir des effets
bénéfiques ou négatifs sur la santé humaine. L'enjeu est alors de bien conna itre, de qualifier et de maitriser ces composants.

Les acteurs des fili eres laiti eres bovines, caprines et ovines , lancent en 2008, le projet PhenoFinLait , de phénotypage et
genotypage a grande échelle pour la détection et I'utilisation de QTLs influencant la composition fine du lait.

OMB Nouveaux outils : le haut'df ébit

A’_Cld,e§ -Gra_s_ (AG) predl_ctlon des principaux AG et r_atlos Laboratoire du Contréle Laitier résultats habituels du Contrale Laitier -
d'interét nutritionnel a partir des spectres du moyen Infra- / Ouantités de Matiére et Taux

rouge (MIR) (Ferrand et al., 2009).

Protéines : évaluation de la pertinence des prédictions a gmqesfrgs : 6. CLA. t
partir des spectres MIR et développement d’'une méthode de N N \ ﬁ-f P:g?gﬁle’s n:%zb’i"té a’l,é?ﬁé;'
reférence combinant HPLC (chromatographie) et MS T e, ™ p— ) |en paralléle développement
(spectrométrie de masse). Analyse Infra-Rouge : spectre MIR du lait T~ d’une méthode HPLC + MS

Analyse complete des spectres MIR pour prédire la composition fine du lait

OY4 Phénotypage et Génotypage : 20/000 emellesietd500 élevages

Automne 2009 - fin 2010 : suivi des lactations

Population de reference : J | ‘| . 436 tr 6l
12000 vaches, 4000 brebis, 4000 chévres ans les elevages participants — 4 a © contr oles

dans 1500 élevages PhénoFinLait par femelle.
de 26 départements

x Laboratoires du Contrdle Laitier (CL) : collecte
des spectres MIR issus des analyseurs du CL
- composition fine du lait
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Profilsten acideifv-/ Saaipa é|eVage o x .{i )
gras et en ] . e g
. Génotypes . . L
proteines = _ ] _ _ Bl Bovins Caprins M Ovins™ 3

—— x Entreprises de Sélection (ou OCL) : prises de g Bovins & g Ovins &

7 7 3

- Phénotypage Génotypage - sang Caprins Caprins g

2009-2010 : suivi des lactations de 20 000 femelles - génotypage en 2011. 26 OCL, 10 laboratoires et 10 ES

08P Analyse et valorisationi: si €lection g enemigue et conseilen  élevage

A partir des données collectéees et du géenotypage des 2/3 des femelles (selection pour maximiser la variabilité phéenotypique) :
x Détections de QTLs de liaison (en caprin) ou combinant liaison et d éseéquilibre de liaison en bovin et ovin ;

x Conjointement, analyses des facteurs d ’'environnement, en particulier du contenu de la rati on ;

x Etude des interactions g énotype X milieu

- Consell en élevage et optimisation des ressources disponibles
-> Bases pour la Sélection G énomique

Un programme ambitietix et mulidisclplinaiepoui e reponse globale.

Une motivation et des int  eréts communsteneres diiit erentes; iamilles.
(industrie, élevage, recherche, développement...)

Connaissance, ma itrise et am’elieraticnidelarcomposiien ke puis ultra  -fine du lait.
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